
La formation inclue :
Digestion de protéines sur gel, sur bille et en solution, préparation des 
échantillons de BioID et immunoprécipitation, nettoyage des peptides 
digérés, enrichissement de peptides phosphorylés et leur analyse, 
protéomique de complexité élevée, analyse bio-informatique.
Formation en spectrométrie de masse et LC-MS :
Orbitrap (Q-E HF nano-LC-MSMS).

Organisateurs: Dr. Jason Young, Dr. Kurt Dejgaard, Université McGill, 
Département de Biochimie

http://www.mcgill.ca/biochemistry/about-us/workshop

Inscriptions:  jason.young2@mcgill.ca

Des sessions supplémentaires seront ajoutées en août selon la demande.

5 – 9 août 2019
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